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摘要： 旨在深入探讨畜牧兽医学科领域近 １０ 年的研究进展与热点演变。 以 ２０１４—２０２４ 年 《畜牧与兽医》 所发表的 ４ ０６３ 篇文献为研究对象， 采

用 ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 文献量化分析工具， 对研究现状、 热点议题及未来发展趋势进行网络知识图谱的绘制与分析。 通过分析期刊的成果产出量、 作者分

布格局、 发文机构、 高频关键词、 关键词聚类、 突现词探测、 时间序列图谱以及高被引文献等方面展现出的显著特征， 发现期刊的研究焦点从早

期的动物生产性能提升与基础疫病防控， 逐渐扩展至生物技术应用、 动物疫病防控及绿色养殖等多元化领域。 分析结果： 畜牧兽医学科在响应国

家战略性需求、 解决实际问题的过程中， 不断吸纳前沿科技， 推动研究范式的更新。 综上， 《畜牧与兽医》 应进一步促进跨学科的融合， 深化基

础研究工作， 以为产业的高质量发展提供更为坚实的理论基础。
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　 　 畜牧业作为国民经济的重要组成部分， 不仅在农

业经济中占据着核心地位， 而且对于确保国家食物安

全和居民生活质量具有战略意义， 其现代化进程是农

业现代化的显著标志。 根据 “十四五” 规划， 畜牧

业高质量发展的新布局需加速构建， 以期在农业领域

率先实现现代化［１］。 畜牧业的高质量发展与畜牧学

领域的理论构建和试验研究紧密相关。
《畜牧与兽医》 自 １９３５ 年创刊以来， 历经了 ９０

年的发展， 文献数量持续增长， 研究焦点不断演变，
其涵盖的领域知识愈发丰富。 《畜牧与兽医》 致力于

展示畜牧兽医学科的最新研究成果、 实用技术与典型

经验， 内容涉及动物遗传繁育、 动物饲料与营养、 动

物疫病预防与防控、 临床诊疗、 动物环境与卫生、 动

物福利等多个研究领域。 作为畜牧、 兽医类期刊的佼

佼者， 《畜牧与兽医》 为我国畜牧兽医科研人员、 养

殖从业者以及相关领域的专家学者提供了一个交流思

想、 分享经验的平台， 促进了我国畜牧兽医学科的发

展和产业技术的进步。
本研究选取中国知网 （ＣＮＫＩ） 数据库中收录的

《畜牧与兽医》 ２０１４—２０２４ 年发表的论文作为数据

源， 运用科学计量软件 ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 进行知识图谱的绘

制。 通过分析核心作者和机构及其合作网络、 高频关

键词及其词频共现， 考察畜牧兽医学科发展的阶段性

特征、 研究热点的变迁与趋势， 力求揭示该期刊学术

研究的现状和演变过程， 以推动我国畜牧学期刊能力

建设， 进而促进我国畜牧业的高质量发展。

１　 数据来源与研究方法

１􀆰 １　 数据来源

数据采集主要基于中国知网 （ＣＮＫＩ） 数据库，
采用 “畜牧与兽医” 作为检索关键词， 设定时间范

围为 ２０１４ 年 １ 月 １ 日至 ２０２４ 年 １２ 月 ３１ 日， 执行精

确检索以获取研究所需文献， 共计检索到 ４ ３３６ 篇文

献。 为确保文献的相关性和数据的可靠性， 采取人工

逐篇审核的方式， 排除了 ２７３ 篇会议简讯、 征稿启

事、 获奖公告等非学术性文献， 最终筛选出 ４ ０６３ 篇

具有研究价值的文献作为数据基础。
１􀆰 ２　 研究方法

运用文献计量学与 ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 信息可视化技术，
克服了传统文献分析方法主观性和片面性的局限。 与

人工归纳法相比， ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 借助共现分析和聚类算

法构建知识图谱， 实现了研究热点的动态可视化， 有

效提高了阅读文献的效率［２］。 研究重点是通过作者、
机构、 关键词及其共现、 聚类、 突变等图谱分析， 系

统地解析畜牧兽医领域的知识结构。
参数设置遵循科学计量学的规范： 时间区间

（ｔｉｍｅ ｓｌｉｃｉｎｇ ） 设 定 为 ２０１４—２０２４ 年， 切 片 长 度

（ｓｌｉｃｅ ｌｅｎｇｔｈ） 为 １ 年； 节点类型 （ｎｏｄｅ ｔｙｐｅｓ） 包括

作者 （ ａｕｔｈｏｒ）、 合作机构 （ ｉｎｓｔｉｔｕｔｉｏｎ） 和关键词

（ｋｅｙｗｏｒｄ）； 阈值 Ｔｏｐ Ｎ＝ ２５， 以优化网络密度； 采用

寻径网络算法 （ ｐａｔｈｆｉｎｄｅｒ ｎｅｔｗｏｒｋ） 剪裁冗余连接，
凸显主要知识关联； 聚类标签生成采用对数似然率

（ＬＬＲ）， 时 区 图 谱 （ ｔｉｍｅｚｏｎｅ ｖｉｅｗ ） 启 用 时 间 线

（ｔｉｍｅｌｉｎｅ） 以增强趋势辨识。 上述参数的组合既保证

了数据的完整性， 又确保了分析的聚焦性， 为研究结

论的稳健性提供了技术支撑。

２　 《畜牧与兽医》 的基本情况分析

２􀆰 １　 发文量趋势分析

期刊的发文量在一定程度上能够体现其所在学科

领域研究活动的活跃程度。 如图 １ 所示， ２０１４—２０２４
年间， 《 畜 牧 与 兽 医 》 的 发 文 量 变 化 趋 势 显 著。
２０１４—２０１５ 年期间， 期刊的发文量呈波动上升趋势，
特别是在 ２０１５ 年 ６、 ７ 和 １２ 月期刊发文量均超 ５０
篇， 期刊年发文量在 ２０１５ 年达到峰值， 共计 ５５６ 篇。
自 ２０１６ 年起， 发文量逐年递减， ２０２４ 年降至 ２４６
篇， 这与期刊从 ２０１７ 年第 １ 期开始提升为学术类期

刊出版发行的定位有关， 全部版面均刊登学术性文

章， 撤销了 “简报” 栏目， 发文量下降， 但正文页

码从 １２８ 页扩增到了 １４４ 页。

图 １　 《畜牧与兽医》 ２０１４—２０２４ 年发文量趋势图

２􀆰 ２　 主要机构分析

在 ２０１４ 至 ２０２４ 年期间， 《畜牧与兽医》 的发文

机构表现出显著的集聚现象。 发文量排名前 １０ 的机

构共贡献了 １ １１０ 篇文献， 占总发文量的 ３３􀆰 ３％。 在

这些机构中， 所属单位南京农业大学的贡献量最大，
其中动物医学院以 ４０１ 篇 （１２􀆰 ０３％） 位居首位， 动

物科技学院以 １７８ 篇 （５􀆰 ３４％） 位列第二， 凸显了该
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校在畜牧兽医学科领域的核心优势 （见表 １）。
区域性机构合作网络较为明显 （见图 ２）， 在机

构间的合作关系中， 共有 ４５３ 个节点， ５２２ 个连线，
节点密度为 ０􀆰 ００５ １， 这表明机构间合作交流程度密

切。 在江苏省内， 形成了以南京农业大学动物医学

院、 扬州大学兽医学院及江苏农牧科技职业学院、 江

苏省重要疾病与人兽共患病防控协同创新中心为核心

的 “四角协作模式”。 南京农业大学在其中发挥了显

著的带头作用， ４ 个单位在动物疫病防控、 遗传育种

等领域合作密切； 西部地区的新疆农业大学动物医学

学院与石河子大学动物科技学院则围绕草食动物健康

养殖形成了区域性研究集群。 就发文量而言， 高校类

型的机构占据了绝对优势， 发挥了研究主体的作用。

表 １　 《畜牧与兽医》 发文量前 １０ 的机构

序号 合作机构 发文量 ／ 篇 发文量占比 ／ ％

１ 南京农业大学动物医学院 ４０１ １２􀆰 ０３

２ 南京农业大学动物科技学院 １７８ ５􀆰 ３４

３ 扬州大学兽医学院 ９１ ２􀆰 ７３

４ 贵州大学动物科学学院 ８０ ２􀆰 ４０

５ 石河子大学动物科技学院 ７４ ２􀆰 ２２

６ 江苏农牧科技职业学院 ７４ ２􀆰 ２２

７
江苏省动物重要疫病与

人兽共患病防控协同创新中心
５６ １􀆰 ６８

８ 新疆农业大学动物医学学院 ５０ １􀆰 ５０

９ 河北农业大学动物科技学院 ４９ １􀆰 ４７

１０ 广西大学动物科学技术学院 ４６ １􀆰 ３８

图 ２　 《畜牧与兽医》 发文量前 １０ 的机构合作关系图

２􀆰 ３　 核心作者分析

研究成果的发表情况是衡量研究领域学术水平和

研究动向的重要指标［３］。 根据 《畜牧与兽医》 的统

计数据， ２０１４—２０２４ 年间共有 ６１６ 位作者发表文章。
依据普莱斯定律， 核心作者的判定公式为 Ｍ ＝ ０􀆰 ７４９
（Ｎｍａｘ） １ ／ ２， 其中 Ｍ 代表作者的最低发文量， Ｎｍａｘ代表

作者的最大发文量。 通过计算， 发文量不少于 ５ 篇的

作者被认定为核心作者， ６１６ 位作者中， 共有 １１９ 位

核心作者， 占总作者数的 １９􀆰 ３２％。
在核心作者群体中， 南京农业大学的姜平以 ３６

篇发文量位居首位， 其次是汤德元 （２４ 篇） 和苏玉

虹 （２０ 篇）， 这表明了少数高产作者对期刊的贡献尤

为突出。 表 ２ 展示了 《畜牧与兽医》 ２０１４—２０２４ 年

间发文量前 １０ 的作者， 他们的研究领域主要集中在

病毒学与疾病防控、 基因编辑与遗传育种、 动物疾病

诊断、 动物营养与肠道健康等方面。
对作者合作网络的分析有助于揭示 《畜牧与兽

医》 核心作者的分布及其合作模式， 如图 ３ 所示。
首先， 节点大小和作者姓名大小与发文量呈正相关，
节点间连线的颜色表示了核心作者合作的起始时间，
颜色越深表示合作开始得越早。 例如， 汤德元、 曾智

勇、 李达、 王洪光等作者组成的学术共同体的合作可

追溯至 ２０１４ 年。 其次， 作者合作网络整体呈现出

“核心－边缘” 结构， 核心作者之间的合作紧密， 形

成了多个相对稳定的学术共同体， 这体现了核心作者

在该研究领域中的显著引领作用。 以汤德元、 刘宗

平、 李平华、 姜平等为核心作者的学术共同体， 不仅

具有一定的合作群体规模， 还涵盖了发文量前 １０ 的

大部分核心作者。

表 ２　 《畜牧与兽医》 发文量前 １０ 的作者

排序 发文量 首次发文时间 作者

１ ３６ ２０１４ 姜平

２ ２４ ２０１４ 汤德元

３ ２０ ２０１４ 苏玉虹

４ １９ ２０１７ 刘宗平

５ １９ ２０１４ 曾智勇

６ １５ ２０１６ 刘学忠

７ １５ ２０１６ 黄瑞华

８ １５ ２０１４ 李达

９ １５ ２０１６ 李平华

１０ １５ ２０１４ 田玉民

３　 研究热点分析

３􀆰 １　 关键词共现频次及影响力分析

关键词作为文献主题的高度凝练与概括， 是获取

特定领域研究热点现状与未来发展趋势的重要途

径［４］。 关键词的重要性通过其频次和中介中心性等

属性得以体现， 频次的高低反映了该领域研究的关注

度， 而中介中心性的高低则揭示了该领域研究对他类

研究的影响力。 如表 ３ 所示， 通过对 《畜牧与兽医》
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的研究热点进行分析， 发现其主要集中在奶牛、 肉鸡

等动物的生长性能、 原核表达、 生产性能、 耐药性、
分离鉴定等方面。

利用 ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 工具构建了 ２０１４—２０２４ 年 《畜牧

与兽医》 的发文关键词网络， 如图 ４ 所示， 该网络

包含 ３８６ 个节点和 ９７１ 条连线， 网络密度为 ０􀆰 ０１３，
表明节点间的联系较为紧密。 研究对象除了肉鸡和奶

牛， 还包括猪、 羊、 鼠等， 研究内容以克隆、 生产性

能、 繁殖性能、 流行病学、 分离鉴定为核心。

图 ３　 《畜牧与兽医》 作者合作图谱

表 ３　 《畜牧与兽医》 出现频次前 １０ 的关键词

关键词 频次 中介中心性 可检索起始年

生长性能 １１３ ０􀆰 １６ ２０１４

原核表达 ９２ ０􀆰 ０８ ２０１４

生产性能 ８５ ０􀆰 ２ ２０１４

奶牛 ８４ ０􀆰 ３ ２０１４

鉴定 ８４ ０􀆰 １ ２０１４

耐药性 ６８ ０􀆰 ０８ ２０１５

分离鉴定 ６８ ０􀆰 ０４ ２０１４

分离 ６３ ０􀆰 ０５ ２０１４

大肠杆菌 ５５ ０􀆰 ０９ ２０１４

肉鸡 ５３ ０􀆰 １３ ２０１４ 图 ４　 《畜牧与兽医》 关键词共现图谱

３􀆰 ２　 关键词聚类分析

通过应用 ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 软件进行关键词共现网络的

聚类分析， 本研究揭示了 《畜牧与兽医》 在 ２０１４—
２０２４ 年期间发表的文献可被划分为 ８ 个主要聚类，

具体如图 ５ 所示。 在该聚类分析中， Ｑ 值 （Ｍｏｄｕｌａｒｉｔｙ）
被用以评估网络结构的模块化水平， 其值反映了聚类

划分的显著性。 Ｑ 值的取值范围介于０～１ 之间， 通常

认为当 Ｑ 值大于 ０􀆰 ３ 时， 表明聚类结构具有显著性，

·２４１· Ａｎｉｍａｌ Ｈｕｓｂａｎｄｒｙ ＆ Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｙ Ｍｅｄｉｃｉｎｅ　 ２０２５　 Ｖｏｌ􀆰 ５７　 Ｎｏ􀆰 ９



且模块划分是合理的。 Ｓ 值 （ ｓｉｌｈｏｕｅｔｔｅ ｓｃｏｒｅ） 则用

于评价聚类内部的同质性以及聚类间的区分度， 其取

值范围在－１～１ 之间， 当 Ｓ 值大于 ０􀆰 ５ 时， 表明聚类

结构是合理的， 并且具有较高的内部一致性［５］。 在

图 ５ 中， Ｑ 值为 ０􀆰 ５４６ ８， Ｓ 值为 ０􀆰 ８５６ ７， 这表明所

划分的聚类效果具有显著性， 聚类标签依次为 “生

长性能” “分离” “原核表达” “屠宰性能” “奶牛”
“小鼠” “体重” “真核表达”。

为了进一步概括学术界的研究焦点， 本研究将相

似的聚类标识词进行了合并， 并结合高频关键词与高

中心性关键词进行了综合分析， 从而总结出 《畜牧

与兽医》 研究的主要知识群， 具体如表 ４ 所示。

图 ５　 《畜牧与兽医》 关键词聚类图谱

表 ４　 《畜牧与兽医》 主要知识群及其高频关键词

研究主题 节点数 轮廓值 平均年份 主要聚类标签

生长性能 ５８ ０􀆰 ７８２ ２０１６ 断奶仔猪， 生长性能， 肠道形态， 仔猪， 生产性能

分离 ５５ ０􀆰 ８９４ ２０１６ 致病性， 耐药基因， 分离， 鉴定， 分离鉴定

原核表达 ５２ ０􀆰 ８２ ２０１６ 诊断， 原核表达， 克隆， 治疗， 弓形虫

屠宰性能 ４７ ０􀆰 ８４ ２０１７ 湖羊， 屠宰性能， 肉品质， 多态性， 生长性状

奶牛 ３７ ０􀆰 ８８１ ２０１７ 发情， 繁殖性能， 同期发情， 免疫指标， 奶牛

小鼠 ３５ ０􀆰 ８７４ ２０１６ 卵母细胞， 大鼠， 小鼠， 应用， 体外培养

体重 ２２ ０􀆰 ８６７ ２０１５ 体重， 拟合分析， 生长曲线， 体尺， 模型

真核表达 ９ ０􀆰 ９６９ ２０２０ 真核表达， 细胞凋亡， 脂多糖， 自噬， 凋亡

３􀆰 ３　 关键词突现图与时区图分析

关键词突现图 （ｋｅｙｗｏｒｄ ｂｕｒｓｔ ｄｅｔｅｃｔｉｏｎ） 是基于

文献计量学中突现检测算法的分析工具， 其通过识别

特定时间段内频次显著增长的关键词， 揭示研究热点

的 动 态 演 变［６］。 其 核 心 参 数 包 括： 突 现 强 度

（ｓｔｒｅｎｇｔｈ）， 反映关键词频率增长幅度， 强度越高，
表明该主题受关注度越大； 突现起止时间 （ ｂｅｇｉｎ －
ｅｎｄ）， 标识关键词活跃时段， 用于追踪热点的兴起

与消退。
从关键词时区图的整体视角审视， 如图 ６ 所示，

《畜牧与兽医》 呈现出丰富多元的研究图景。 关键词

涵盖 “生长性能” “屠宰性能” “体重” 等传统畜牧

生产核心指标， 以及 “原核表达” “真核表达” 等现

代生物技术领域， 还有 “奶牛” “小鼠” 等特定研究

对象， 反映出该期刊既扎根于畜牧生产实际需求， 又

紧跟生命科学前沿技术在兽医领域的应用转化。
从研究前沿突显数值来看， 如图 ７ 所示， 排名前

３ 的关键词依次为 “调查” （突现强度 ８􀆰 ０２）， “沙门

菌” （突现强度 ４􀆰 ８７）， “治疗” （突现强度 ４􀆰 ０３）。
这些关键词的高突现值表明在相应时期内， 畜牧与兽

医领域对基础数据收集方法的规范化 （调查）、 特定

病原体防控 （沙门菌） 以及疾病治疗技术的创新尤
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为关注。 其后依次是 “耐药性” （突现强度 ３􀆰 ３８），
“蛋品质” （突现强度 ４􀆰 ４７）， “疫苗” （突现强度

５􀆰 ６） 等， 反映了在动物产品质量提升与疾病防控策

略优化方面的持续探索。

图 ６　 《畜牧与兽医》 关键词时区图谱

图 ７　 《畜牧与兽医》 排名前 ２５ 的关键词突现图谱

从研究前沿形成时间来看， “调查” “精液” “日
增重” 相关话题研究的起始时间为 ２０１４ 年， 主要聚

焦畜牧动物生长性能与繁殖效率优化， 直接回应畜牧

业提质增效的核心需求， 而同期 “沙门菌” “治疗”
等病原体相关研究的突现， 也暗示了疫病防控议题的

萌芽； 紧接着在 ２０１８ 和 ２０１９ 年间，“猪瘟病毒” “耐
药性” “混合感染” 等关键词突现， 显示动物疫病复

杂化趋势， 耐药基因检测、 毒力分析及细胞凋亡研究

的深化， 折射出全球抗生素治理与跨学科技术融合的

推动［７］； 近年来 （２０２２ 年） 则涌现 “自噬” “病毒

复制” 等新方向， 并伴随 “疫苗” “致病性” 等议题

的强度激增， 标志着研究深度已转向病原体分子机制

解析与生物技术创新领域［８］。 自噬调控机制与疫苗

研发的突破性进展， 不仅契合后疫情时代生物安全需

求升级， 更揭示了动物医学与前沿生物技术交叉融合

的潜力。
从研究前沿持续时间来看， “疫苗” 一词的研究

持续时间最长， 从 ２０１４ 年起便有关注， 直至 ２０２４ 年

仍保持热度。 这源于疫苗作为预防动物传染病的关键

手段， 其研发与优化对保障畜牧业稳定发展至关重

要， 且随着病原体变异与养殖环境变化， 疫苗研发需

不断适应新挑战， 故而成为经久不衰的研究主题。
综合分析表明， 研究领域的热点议题与高频关键

词之间存在紧密的关联性。 首先， 关键词共现网络图

谱揭示了鸡、 羊、 牛、 鼠、 猪等研究主题已构建起相

对成熟的内容体系； 其次， 关键词聚类分析图谱显

示， 该领域已形成以生长性能、 原核表达、 屠宰性

能、 奶牛、 小鼠、 真核表达为核心的知识集群； 最

后， 关键词时区图谱和突现词分析表明， 尽管 “疫

·４４１· Ａｎｉｍａｌ Ｈｕｓｂａｎｄｒｙ ＆ Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｙ Ｍｅｄｉｃｉｎｅ　 ２０２５　 Ｖｏｌ􀆰 ５７　 Ｎｏ􀆰 ９



苗” “自噬” “致病性” 等研究热点出现较晚， 但它

们已经指明了该研究领域未来的发展趋势。

４　 《畜牧与兽医》 高频文献引用分析

高频文献引用分析通过量化研究文献的被引频

次， 能够揭示学科领域的学术影响力及知识传承脉

络［９］。 本文依据 ２０１４—２０２４ 年间 《畜牧与兽医》 相

关被引频次进行排序， 得到近 １０ 年畜牧与兽医研究

文献的被引用次数排名， 并列出引用次数排名前 １０
名的研究文献 （见表 ５）。

从学术影响力角度审视， 疫病诊断与防控技术相

关研究占据较大比重， 例如原霖等［１０］于 ２０１９ 年发表

的 《非洲猪瘟病毒微滴数字 ＰＣＲ 检测方法的建立》
（被引 ５１ 次）， 杨海峰等［１１］ 于 ２０１９ 年发表的 《我国

１４ 省市呼吸道综合征患牛冠状病毒感染的检测》 （被
引 ４７ 次） 以及王继春等［１２］ 于 ２０１５ 年发表的 《猪伪

狂犬病活疫苗 （Ｂａｒｔｈａ Ｋ６１ 株） 对变异株的保护效

力》 （被引 ６１ 次）， 此类文章的引用率与我国疫情防

控政策、 动物疫病净化政策及规模化养殖需求密切相

关。 此外， 众多学者亦关注遗传育种与生物技术、 环

境健康管理等前沿领域， 如宋志芳等［１３］于 ２０１７ 年发

表的 《全基因组重测序及其在动物育种的研究进展》
（被引 ５０ 次）， 杨峰等［１４］ 于 ２０１９ 年发表的 《转录组

测序技术在生物学研究中的现状及展望》 （被引 ８９
次）， 彰显基因组学技术对传统育种的革新作用。
２０１７ 年， 王佳宁等［１５］发表的 《畜禽粪便抗生素残留

及其对环境的影响》 （被引 ５４ 次） 及 ２０１９ 年， 马健

等［１６］发表的 《畜禽粪便的危害及处理技术》 （被引

４８ 次） 的高引用率， 印证畜牧业可持续发展问题已

成为学界焦点。
从知识脉络传承角度观察， ２０１５ 年发表的 《猪

伪狂犬病活疫苗 （Ｂａｒｔｈａ Ｋ６１ 株） 对变异株的保护效

力》 （被引 ６１ 次） 及 ２０１４ 年的 《２０１２ 年国内饲料及

原料霉菌毒素污染调查分析》 （被引 ５９ 次） 长期占

据高位， 表明疫病防控与食品安全问题持续受到关

注［１２，１７］； ２０２１ 年发表的 《环介导等温扩增技术的最

新研究进展》 （被引 ５１ 次） 及 《毛囊发育与周期性

生长的调控信号通路研究进展》 （被引 ４７ 次） 虽发

表时间较晚， 但引用频次迅速攀升， 反映畜牧兽医领

域对分子生物技术的吸纳应用显著加快［１８－１９］。
总体而言， 高频文献分析揭示， 《畜牧与兽医》

的研究热点紧密围绕国家战略需求 （如疫病防控、
绿色发展） 与技术前沿 （如基因组学）， 其成果为政

策制定与技术转化提供了科学依据。 未来需加强跨学

科融合， 特别是在耐药基因调控与精准营养领域深化

探索。

表 ５　 《畜牧与兽医》 被引次数排名前 １０ 的文献

排名 频次 题目 作者 年份

１ ８９ 转录组测序技术在生物学研究中的现状及展望 杨峰， 车天宇； 米璐， 马丽娜， 谢遇春， 李金泉， 刘志红 ２０１９

２ ６１ 猪伪狂犬病活疫苗 （Ｂａｒｔｈａ Ｋ６１ 株） 对变异株

的保护效力

王继春， 曾容愚， Ｄａｎｉｅｌ Ｔｏｒｒｅｎｔｓ， Ｃａｒｌｏｓ Ｍａｒｔｉｎｅｚ， 乔永峰，
顾一奇， 柳畅

２０１５

３ ５９ ２０１２ 年国内饲料及原料霉菌毒素污染调查分析 周闯， 何成华， 司慧民， 李荣佳， 张海彬 ２０１４

４ ５４ 畜禽粪便抗生素残留及其对环境的影响 王佳宁， 徐永平， 李晓宇， 陈岩， 张楠， 周通， 曲芳京， 贾

藏藏， 王丽丽

２０１７

５ ５１ 环介导等温扩增技术的最新研究进展 谢佳芮， 寇美玲， 苗海生 ２０２１

６ ５１ 非洲猪瘟病毒微滴数字 ＰＣＲ 检测方法的建立 原霖， 董浩， 倪建强， 刘洋， 陈亚娜， 杨林， 宋晓晖， 王

传彬

２０１９

７ ５０ 全基因组重测序及其在动物育种的研究进展 宋志芳， 芦春莲， 曹洪战 ２０１７

８ ４８ 畜禽粪便的危害及处理技术 马健， 洪文娟， 张文杰， 窦晶晶 ２０１９

９ ４７ 毛囊发育与周期性生长的调控信号通路研究

进展

刘公言， 白莉雅， 李福昌， 孙海涛， 杨丽萍， 姜文学， 高

淑霞

２０２１

１０ ４７ 我国 １４ 省市呼吸道综合征患牛冠状病毒感染的

检测
杨海峰， 粟灵琳， 王婧， 吴萌， 刘雨微， 潘子豪， 张俊杰

２０１９

５　 总结

近十年， 《畜牧与兽医》 期刊研究紧跟国家政策

与行业现实需求， 重点围绕国家产业重大发展需要，

对畜牧兽医领域展开了多方面、 持续性的研究， 取得

了丰硕的研究成果。 首先， 研究主题从基础生产性能

评估 （如 “日增重” “肉牛” ） 逐步转向疫病防控

技术 （如非洲猪瘟检测、 耐药性研究） 与绿色养殖
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管理 （如抗生素残留治理）， 体现了学术研究对国家

战略的快速响应。 其次， 《畜牧与兽医》 期刊研究紧

跟现实发展需要， 呈现鲜明的时代特色。 近 １０ 年来

《畜牧与兽医》 持续关注疫病防控、 遗传育种、 环境

与健康管理等议题， 特别是在近 ５ 年， “疫苗” “致
病性” “病毒复制” 等关键词频繁出现在学术讨论

中， 这反映了在全球疫情大背景下， 学术界和产业界

对生物安全意识的增强， 动物疫病预防与控制研究已

达到新的研究高度。 然而， 从研究力量的角度来看，
研究机构呈现明显的地域特征， 且研究主体分布不

均。 期刊文献的主要贡献单位为江苏省内高校， 其他

地区研究贡献度不高， 一些主流的研究机构如中国农

业科学院也并不是期刊文献的核心贡献单位。 从研究

内容来看， 当前畜牧兽医领域的前瞻性研究较为薄

弱， 如 ２０２４ 年国际前沿议题畜禽福利及养殖［２０］、 农

牧系统可持续发展等议题尚未充分覆盖， 制约学科全

球竞争力［２１］。
在期刊高质量建设背景下， 可以从聚焦和突破两

个角度开展长期可持续规划。 首先， 明确发展定位，
聚焦新时期问题。 在规模化养殖需求逐步满足的背景

下， 当下研究应紧紧围绕 “十四五” 规划绿色养殖

目标， 深化耐药基因调控、 智慧养殖及低碳畜牧研

究， 推动畜牧业可持续、 高质量发展。 要聚焦新发人

兽共患病、 养殖业碳中和等现实挑战， 强化快速检测

技术、 建立健全健康治理体系与精准营养调控研究。
其次， 加强学术合作， 突破地域局限。 核心机构的深

度参与是期刊从 “区域性知识载体” 升级为 “国家

战略支撑平台” 的关键。 期刊需要加强与全国院校

的学术交流， 通过参会、 办会等模式， 加强与不同院

校、 科研院所的交流和宣传， 定期精准对一些核心机

构进行约稿， 构建南北技术互补网络， 提升期刊核心

竞争力。 此外， 加强多媒体运营模式， 增加网络平台

的宣传， 构建智慧期刊运营平台， 加大期刊的传播力

度， 不断提升杂志的影响力。
本研究通过 ＣｉｔｅＳｐａｃｅ 统计分析工具， 对 《畜牧

与兽医》 ２０１４—２０２４ 年间的研究现状和发展趋势进

行了梳理， 并对关键内容进行了总结分析， 构建了知

识图谱分析结果。 该研究旨在为 《畜牧与兽医》 的

建设与发展提供参考， 并对畜牧研究领域的科研选题

具有重要的参考价值。
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